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1.研究背景及研究意义

➢ 中国仿刺参养殖规模巨大，
2022年产量达到248,508吨。

➢ 受全球气候变暖和海水水
质恶化影响，仿刺参病害
频发，影响品质和产量，
给仿刺参养殖业造成巨大
经济损失。

➢ 从仿刺参患病组织分离病
原，可用于仿刺参病害防
治，并可用于仿刺参抗病
良种选育，具有重要应用
价值。

2.技术路线

3.溶血菌株的筛选

图1.溶血试验结果

4.菌株B9分子鉴定

图2.菌株B9基于16s rRNA基因序列的系统发育树

5.菌株B9形态观察
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图3.菌株B9形态观察
A.2216E平板上菌株B9  B.菌株B9革兰氏染色图

6.菌株B9人工感染试验

cell/g 

Number of Survive Apostichopus japonicus 

1d 2d 3d 4d 5d 
5d Survival 

rate /% 

2.5×107 1.3 0 0 0 0 0% 

2.5×106 10 7.3 5.3 5.3 5.3 53% 

2.5×105 10 8.3 5.3 5.3 5.3 53% 

2.5×104 10 8.3 8.3 8.3 8.3 83% 

control 10 10 10 10 10 100% 

 

表1.菌株B9人工感染试验结果

7.组织病理学分析

图4.组织病理学分析
仿刺参肠道切片（A为菌株B9感染患病肠道;a未感染）
仿刺参组织切片（B为菌株B9感染患病组织,b为感染）

8.菌株B9生理生化检测

表2.菌株B9抗生素敏感试验结果 表3.菌株B9生理生化结果

9.结论

➢从腐皮综合征仿
刺参患病组织分
离出一株细菌，
其产生β-溶血环，
回接至健康仿刺
参可诱导腐皮综
合征的发生，并
且从攻毒仿刺参
患病组织中可再
次被分离。根据
科赫法则，该株
细菌为仿刺参腐
皮综合征致病菌。

➢经形态学鉴定及
16s rRNA基因序
列，该病原菌属
于 希 瓦 氏 菌 属
（ Shewanella ）
细菌
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